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Abstract

The sows originated from two nucleus herds of Prestice Black-Pied breed (N = 75).
The following traits were included — total number of piglets born, number of piglets born alive and number of piglets weaned
at 21 days, separately for the 1%, the 2™ and the 3" to 6™ parities and backfat thickness, lean meat content and average daily
gain. Because of a low number of sows CRC"/CRC" genotype and missing genotype CRC"/CRC" and polymorphisms ESR2
gene, genes CRC and ESR2 were excluded from the association analysis. We observed a lower number of sows with
homozygous genotypes MC4R*/MC4R* (29.3%) and MC4R®/MC4R® (20.0%) in the MC4R gene. The frequency of the
genotype FUTIY/FUTI® (29.3%) was observed to be low compared with the FUTI®/FUTI® genotype (70.7%). Similar
genotype frequencies were found out in the MUC4 gene, MUC4*/MUC4* genotype 53.3% and MUC4#/MUC4® genotype
46.7%. Markedly lower presence of Mx1°/Mx1” genotype (18.7%) was in our population compared to Mx1°/Mx1° genotype
(81.3%). No significant effect of the included genes on the reproduction traits of litter was found, nevertheless
the significant effect of these genes on some production traits was observed. The sows with genotype MC4R?/MC4R® had
significantly lower (P < 0.05) average daily gain. The genotype FUTI*/FUTI® proved the highest (P < 0.01) lean content
(59.15%) in comparison to genotype FUTI®/FUTI® (57.94%). Homozygous MUC4'/MUC4* sows achieved lower
(P < 0.05) backfat thickness than MUC4'/MUC4® sows (difference 0.09 mm). No association of the Mx/ gene either with
growth traits or carcass value trait was demonstrable in the observed population.
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Plemeno prestické Cernostrakaté (Pc) je puvodni Ceské obezitou. VAN DEN MAAGDENBERG et al. (2007) zjistili u
plemeno, charakteristické vysokou plodnosti a finalnich hybridti vyznamny pozitivni vliv MC4R mutace
vynikajicimi matefskymi vlastnostmi, horsi konverzi na primérny denni piirastek, ktery byl doprovazeny vyssi
krmiva, vyssi vySkou hibetniho tuku a nizSim podilem vyskou hibetniho tuku a niz§im podilem svaloviny. FAN e?
svaloviny. Podle HORAKA et al. (2004) jsou genetické al. (2009) podotykaji, Ze nckteré zdroje tyto asociace
zdroje hospodafskych zvifat zajimavym odvétvim nepotvrdily. I PIORKOWSKA et al. (2010) poznamenavaji,
vyzkumu, protoze nejsou tolik ovlivnény selekci, jako ze publikované vysledky jsou rozporuplné.
komer¢ni hybridni linie. Jiz n€kolik let pfispiva ke zvyseni Cetnosti vrhu u prasat

Od konce 70. let je selekce v oblasti kvality vepfového selekce pomoci markert. S pouzitim 4 linii plemene LW
masa zaméfena na eliminaci mutantni recesivni alely genu SHORT et al. (1997) prokazali, ze vliv genu ESR je aditivni
CRC. U prasnic plemene Pc popsali HORAK et al. (2004) a ze rozdil mezi homozygoty je piiblizné 0,8 selete ve
vyznamny vliv polymorfizmu genu CRC na pocet vSech prospéch genotypu ESR?/ESR®. U prasat plemene CBU
narozenych selat na 1. a 1.—6. vrzich, asociaci s poctem nalezli HUMPOLICEK et al. (2007) vyznamny efekt ESR
odstavenych selat neprokézali. U jedinci genotypu CRC"/ genu na ¢etnost vrhu (zejména na 2.), na rustové vlastnosti
CRC" zjistili TOR et al. (2001) vyssi vysku hibetniho tuku vliv nemél. Byly publikovany i rozporné studie tykajici se
a prumérny denni pfirlistek a nizs§i podil svaloviny. vlivu ESR genu na plodnost (MATOUSEK et al., 2003;
GARCIA-MACIAS et al. (1996) nepotvrdili vyznamny vliv WANG et al., 2006). Podle NOGUERA et al. (2003) to mtze
CRC genu na vysku hibetniho tuku. Vyssi podil svaloviny byt zplsobeno odliSnou vazbou mezi Pvull
u CRC"/CRC" genotypu prokazali mezi mnoha autory polymorfizmem a pfi¢innou mutaci neznamého genu v
napit. FISHER a MELLETT (2000). CHANNON et al. (2000) konkrétni populaci nebo existenci epistaze mezi ESR
zminuji, ze ackoli je genotyp CRC vyznamnym faktorem, genem a dal$imi lokusy. U plemene Pc nepozorovali
na kvalitu masa pisobi i predporazkové zachazeni a HORAK et al. (2005) vyznamny vliv ESR2 polymorfizmu
metoda omracovani. na reprodukci. NOGUERA ef al. (2003) zjistili u jedincd

Lokus MC4R je u prasat stanoven jako kandidatni gen selektovanych na plodnost na 3. a dalsich vrzich vliv alely
pro rist, pfijem krmiva a tuénéni. JOKUBKA ef al. (2006) ESR® s rostouci Getnosti vrhu, u kontrolnich zvifat
vyvodili, ze vhledem k tomu, Ze hraje roli v energetické pozorovali opak. Vysledky naznacily, Ze na pozadi
homeostazi, mize jeho polymorfizmus souviset s ristem a genotypu ESR existuje interakce.
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Cilem chovateli je snizeni nakladi. Jednim ze
zavaznych problému je udrzeni prasat bez chorob. Luo et
al. (2010) podotykaji, Ze v soucasné dobé nejsou k
dispozici ucinné metody léceni, proto je veénovana
pozornost hledani gend podminujicich odolnost vuci
onemocnénim.

M307 polymorfizmus genu FUT! ovliviiuje nachylnost
k ulpivani E. coli F18 mna stifevni
sliznici a propuknuti nemoci (MEUERINK et al. 2000).
Podle HEA et al. (2001) vySetieni poodstavového prijmu
a edémové nemoci v provinciich Ciny prokazalo, Ze
nemocnost u prasat zapadnich plemen a jejich kombinaci
byla vys$i nez u plvodnich ¢inskych plemen, piestoze
LUO et al. (2010) uvadi, ze u nich nebyl dosud nalezen
rezistentni genotyp FUTI*/FUTI*. HORAK et al. (2005) se
domnivaji, Ze zhledem k tomu, Ze je plodnost podminéna
zdravim, by mohl gen FUT]I slouzit jako kandidatni gen
pro cetnost vrhu.

Prijmova onemocnéni jsou rovnéz asociovana s genem
MUC4. Enterotoxigenni E. coli s fimbriemi F4 zptisobuji
prijmy a umrtnost novorozenych a cerstvé odstavenych
prasat. VAN DEN BROECK ef al. (2000) konstatuji, ze
kolonizujici bakterie produkuji enterotoxiny, které
spoustéji sekreci vody a elektrolytli do lumenu tenkého
stteva, coz vede k prijmu. Podle SELLWOODA ef al.
(1975) jsou ne€ktera prasata vrozen¢ rezistentni k ETEC F4
infekcim, coz naznaCuje geneticky zaklad pro jejich
odolnost. Ze je ETEC F4 rezistence dédi¢na jako
autozomalni recesivni vlastnost prokazali SELLWOOD
(1979).

Gen MxI navozuje odolnost proti chiipkovym virim,
které jsou vyznamnym patogenem prasat. VRTKOVA et al.
(2006) uvadéji, ze 11-bp delece v genu Mx/ ma za
nasledek ztratu schopnosti potlacit Siteni viru. Slibnym
zpusobem, jak vzdorovat infekcim by mélo byt podle
PALMA et al. (2007) zlepSeni rezistence pomoci genetické
selekce. Vysledky NAKAJIMA ef al. (2007) naznacduji, Ze
11-bp delece je chybéjici antivirovou aktivitou schopna
ptispét k ovlivnéni replikace viru chfipky.

Cilem prace bylo stanovit u prasnic plemene prestické
Cernostrakaté genetickou variabilitu genit CRC, MC4R,
ESR2, FUTI, MUC4 a Mxl a u gend, které vykazaly
polymorfizmus (MC4R, FUTI, MUC4 a Mx1), analyzovat
asociace s uzitkovymi znaky.

Material a metodika

Sledovanou populaci tvofilo 75 prasnic plemene
prestické Cernostrakaté pochazejicich ze dvou nukleovych
chovl. Pro genetické analyzy bylo vybrano 6 genti — CRC,
MC4R, ESR2, FUTI1, MUC4 a Mx1. Genomova DNA byla
izolovany z krevnich vzorkd. Detekce genotypti byly
provedeny na Mendelové univerzité v Brn¢ v laboratofi
LAMGen. Vztahy mezi polymorfizmem vybranych gent
a poctem vSech a zivé narozenych a dochovanych selat
byly sledovany zvlast na 1., 2. a 3. az 6. vrzich. Dale byly
analyzovany ukazatele zjiStované v kontrole vlastni
uzitkovosti, tj. primérny denni pfirdstek, primérnd vyska
hibetniho tuku a podil svaloviny. Vzhledem k tomu, ze se
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ve sledovaném souboru vyskytla jen jedna prasnice
heterozygotniho genotypu (ostatni byly dominantné
homozygotni) a pouze jedinci genotypu ESR2‘/ESR2?,
byly geny CRC a ESR2 vylouceny z hodnoceni asociaci.
Ke statistickému vyhodnoceni byl pouzit obecny linearni
model (Statistica 7) s pevnymi efekty pro reprodukéni
znaky — geny MC4R, FUTI, MUC4 a MxI a chov a rok
narozeni prasnice a pro produkéni znaky — geny MC4R,
FUTI, MUC4 a Mx1 a chov.

Vysledky a diskuze

Gen CRC

Z tabulky 1 je zfejmé, ze téméf vsSichni jedinci,
s vyjimkou jedné heterozygotni prasnice, byli dominantné
homozygotniho genotypu. Recesivné¢ homozygotni
prasnice se nevyskytly. Recesivni alela CRC" tak byla
zjisténa znaéné nizsi (0,007) nez alela CRCY (0,993).
CEPICA et al. (1982) zjistili u plemene Pc vyssi vyskyt
CRC" alely (0,348). I HORAK et al. (2004) u plemene Pc
uvadi frekvenci CRC" alely vy$8i (0,083), neZz byla
nalezena v nami sledované populaci a také potvrzuji
nepfitomnost CRC"/CRC" genotypu. Domnivaji se, Ze za
znaénym snizenim Cetnosti recesivni alely stoji snaha o
vyloudeni genotypa CRCY/CRC" a CRC'/CRC" z
nukleovych chovi, které bylo provedeno i pfes vyhlaseni
plemene Pc genovou rezervou. KAHANKOVA et al. (1996)
zmifiji, Ze vyskyt alely CRC” byl i u plemen CL a CBU
pred lety vyssi. Domnivaji se, Ze stejn¢ tak jako klesl
vyskyt u téchto plemen, klesl i u Pc prasnic.

Gen MC4R

U genu MCR4 (tabulka 1) byly stanoveny 3 genotypy.
Nejvyssi  frekvence byla zjisténa u MC4R*/MC4R®
genotypu (50,7 %). Homozygotni genotypy MC4R"/
MC4R* (29,3 %)aMC4R®/MC4R® (20,0 %), stejné jako
frekvence alel MC4R*(0,547) a MC4R® (0,453), byly
shledany na podobné turovni. I genotypovd analyza
provedenda SZYNDLER-NEDZEM et al. (2010) u plemene
pulawské vykazala nejvyssi frekvenci heterozygotniho
MC4R*/MC4R" jedincii (13,6 %) a stanovili niz§i vyskyt
alely MC4R". PIORKOWSKA et al. (2010) uvadi, Ze alela
MC4R® se &asto vyskytuje u plemen selektovanych na
vysoky podil svaloviny (pietrain — 0,924), ojedinéle u
plemene s vys$§im podilem tuku (duroc — 0,315). Jeji
frekvenci zjistili u plemen polské bilé — 0,448 %, polska
landrase — 0,763 % a pulawské — 0,581 %.

Dosazené hodnoty Cetnosti vrhti jednotlivych genotypt
genu MCR4 jsou uvedené v tabulce 2. Na 1. vrhu byl
zjiStén vyssi pocet vSech narozenych selat u prasnic
homozygotnich genotypii. Prasnicim MC4R®/MC4R® se
narodilo 10,27 vSech narozenych selat. U recesivné
homozygotnich prasnic MC4R*/MC4R" byla plodnost
niz§i pouze o 0,04 selete. Homozygotni prasnice dosahly i
témét shodného poctu zivé narozenych selat, 10,15; resp.
10,11, tj. se stejnym rozdilem 0,04 selete ve prospéch
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recesivné dominantnich prasnic. Heterozygotni prasnice
vykazaly o vice nez 0,2 vSech a o témét 0,5 zive
narozenych selat méné. Nejvice dochovanych selat se na
1. vrhu narodilo prasnicim MC4R*/MC4R* (9,79 ks), coz
bylo o 0,87 selete vice nez heterozygotnim prasnicim a o
0,48 selete vice nez prasnicim MC4R®/MC4R®. Obdobna
situace se u vSech narozenych selat opakovala i na 2.
vrzich, kdy se témét shodné selat narodilo prasnicim
homozygotnich genotyptl, tj. 11,15; resp. 11,14. Pocet
zivé narozenych selat dosahly nejvyssi (10,98) prasnice
MC4R*/MC4R", heterozygotnim a recesivné dominantnim
prasnicim se narodilo o 1 sele méné. Nejvice
dochovanych selat na 2. vrhu (10,36 ks) vykéazala také
skupina dominantné homozygotnich prasnic, coz bylo o
1,20; resp. 1,33 selete vice nez heterozygotnim, resp.
recesiviné homozygotnim prasnicim. Na 3.—6. vrzich byl
stanoven nejvyssi pocet vSech, ziveé i dochovanych selat u
prasnic s MC4R®/MC4R® genotypem. Nejvyssi rozdil byl
zjistén u poctu vSech narozenych selat. Heterozygotni
prasnice vykazaly o 0,67 selete a dominantné
homozygotni o 0,59 selete ve vrhu méné. U zivé
narozenych selat byla diference 0,46; resp. 0,39 selete a u
dochovanych selat byl rozdil 0,24; resp. 0,39 selete od
MC4R*/MC4R®, resp. MC4R*/MC4R" prasnic.

V ukazatelich vlastni uzitkovosti (tabulka 3) byla
naméfena nejniz§i vyska hibetniho tuku (1,07 mm) a
nejvyssi podil svaloviny (58,79 %) u heterozygotnich
prasnic, coz byla o 0,04 mm a 0,07 mm, resp. 0,33 % a
0,41 % niz&i hodnota nez u prasnic MC4R*/MC4R" a
MC4R®/MC4R®. 1 u ptiristku byla zjisténa nejvyssi
hodnota u heterozygotnich prasnic (539,4 g). Od
dominantné homozygotnich se liSila pouze nepatrné.
Recesivné dominantni prasnice dosahly statisticky
prukazné nejnizsi prirtstek (P < 0,05).

Ve studii PIORKOWSKE et al. (2010) byla alela MC4R*
asociovana s vysS§im dennim pfirtistkem a vyssi vyskou
hibetniho tuku u plemene polska landrase a niz§im
podilem svaloviny u plemene pulawské. Vysledky naseho
sledovani se tak shoduji pouze v pfipadé¢ priméerného
denniho pfirtstku. I SZYNDLER-NEDZA et al. (2010)
prokazali u prasat plemene pulawské vyznamny vliv alely
MC4R* na vy$si vysku hibetniho tuku a nizsi podil
svaloviny. Nase méfeni je srovnatelné s LYADSKIYM ef al.
(2011), ktefi zjistili u MC4R*/MC4R® genotypu tendenci k
niz§i vysce hibetniho tuku. Také STACHOWIAK et al.
(2006) nedolozili vliv polymorfizmu genu MC4R na denni
pfijem krmiva a vysku hibetniho tuku.

Gen ESR2

Ve vzorku sledované populace prasnic plemene Pc byly
u genu ESR2 shledany vSechny prasnice homozygotné
dominantniho genotypu ESR2?/ESR2®. U plemene Pc
potvrdili HORAK et al. (2005) vyssi frekvenci alely ESR2*
nez ESR2®. VRTKOVA a DVORAK (2001) zjistili frekvenci
ESR2” alely u prasnic plemene CBU 0,35 au CL 0,10.Tu
hybridnich prasnic F, generace, stejné¢ jako tomu bylo
v nami sledovaném souboru, nenalezli BUSKE et al.
(2006) genotyp ESR2°/ESR2®. Domnivaji se, ze byl
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v priibéhu let vyselektovan. Frekvenci ESR2? alely zjistili
0,57 a ESR2% alely 0,43. LOPEZ et al. (2006) konstatuji, Ze
prasnice yorkshire x landrase s vysokou cCetnosti vrhu
bylyasociovany s vyssi frekvenci alely ESR®. Zjisténé
rozdily 0,04 zZivé narozenych a 0,3 odstavenych selat byly
ve prospéch genotypu ESR*/ESR®.

Gen FUTI

Z tabulky 1 je patrné, Ze u genu FUT! byla stanovena
vys§i frekvence FUTIC/FUTIC genotypu (70,7 %) ve
srovnani s heterozygotnim genotypem (29,3 %). Prasnice
s rezistentnim genotypem k prljmovému onemocnéni
FUTI*/FUTI* zjistény nebyly. Frekvence alely FUTI®
(0,853) tak znaén& prevySovala vyskyt alely FUTI”
(0,147). U plemene Pc uvadi HORAK et al (2002)
frekvenci FUT'/FUT* genotypu 6,67 %. HORAK et al.
(2005) u plemene Pc piedpokladali vyssi vyskyt recesivni
v absenci ptirodni selekce vnimavych zvifat v minulosti.
DVORAK a VRTKOVA (2005) pozorovali zastoupeni
genotypu FUT'/FUT" u plemen CBU (2,3 %) a Pc (6,67
%), u plemen CL a Pn zastoupen nebyl. VRTKOVA a
DVORAK (2006) zjistili frekvenci rezistentni alely FUTI*
u kanct plemen CBU, CL a D (0,20), u prasnic plemene
CBU (0,24 ) a plemene Pc (0,08). VRTKOVA et al. (2007a)
potvrdili genotyp FUTY/FUT” u komerénich plemen 49,2
%, v populaci prasat Pc, stejné jako v ptipad¢ naseho
souboru, vnimavé jedince nezjistili. KLUKOWSKA et al.
(1999) uvadi vysokou frekvenci genotypu FUT/FUT* u
plemene zlotnické 37,5 % (frekvence FUTI™ alely 0,63) a
u hybridt yorkshire x zlotnické strakaté 33 %. U plemen
polské bilé a polska landrase genotyp FUT'/FUT'
nenalezli. Z celkem 21 ¢inskych plemen zaznamenali YAN
et al. (2003) vyskyt alely FUTI? pouze u jednoho
plemene.

Ani genotypy FUTI genu nebyly vyznamné asociovany
s reprodukénimi ukazateli (tabulka 2). Prasnice FUTI®/
FUTI° dosahly na 1.vrhu v ukazatelich &etnosti vrhu
vysSich hodnot, a to o 0,29 vSech, 0,28 zivé a 0,20
dochovanych selat ve srovnani s FUTIY/FUTI®
prasnicemi. Na 2. vrhu a 3. az 6. vrhu heterozygotni
prasnice pievysily prasnice genotypu FUTI®/FUTI®
rovnéz ve vSech parametrech, a to o 1,23; 0,91 a 0,66 zivé
narozenych, resp. 0,06; 0,21 a 0,56 dochovanych selat.

Ukazatele vykrmnosti a jatecné hodnoty jsou uvedeny
v tabulce 3. U prasnic FUTI*/FUTI byla naméfena
pouze o 0,09 mm nizsi vyska hibetniho tuku. I primérny
denni pfirdstek se mezi heterozygotnimi a recesivné
dominantnimi prasnicemi li§il zcela nepatrné (528.,8 g,
resp. 530,9 g). AvSak podil svaloviny byl zjistén
statisticky prukazné vyssi o 1,21 % (P < 0,01) ve prospéch
heterozygotniho genotypu.

U prasnic plemene Pc FUTI*/FUTI* nalezli HORAK et
al. (2005) na 2.—6. vrhu a 1.-6. vrhu vyrazné nizsi pocet
7ivé narozenych a odstavenych selat. Homozygoti FUTI¢/
FUTI® vyznamn& pievysili prasnice FUTIY/FUTI* v
poctu vSech narozenych selat na 1.—6. vrzich. U kiizenek
yorkshire x landrase LOPEZ et al (2006) uvadi, ze
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prasnicim FUTI®/FUTI® se narodilo o 0,6 vice viech
narozenych selat neZ prasnicim FUTI/FUTIC. Jako
pfiznivy pro parametry vrhu, ve shod¢ s naSim zjisténim,
stanovili LUO et al (2010) genotyp FUTI*/FUTI®.
Domnivaji se , ze za vysledky by mohly byt zodpoveédné i
jiné geny. I podle DOMINA ef al (2001) nebyly
jednoznacné potvrzeny zjevné ucinky genu FUTI na
plodnost. VOGELI et al. (1996) predpokladaji, ze
nerovnovdha mezi geny muze zpusobit, ze vyhodné
genotypy odolné vuci infekei E. coli F18 jsou asociovany
s prilehlymi geny s nepfiznivym genotypem pro
parametry cetnosti vrhu. JIANG et al. (2005) shledali, ze
FUTI*/FUTI* genotyp u hybridnich prasat LW x meishan
byl vyhodnéjsi pro niz§i vySku hibetniho tuku.
KADARMIDEEN (2008) odhalil pozitivni vliv alely FUTI"
na rust, ale negativni na zvySeni vySky hibetniho tuku a
pokles podilu HMC, coz nase vysledky nepotvrdily.

Gen MUC4

V MUC4 polymorfizmu (tabulka 1) byl podil prasnic
MUC#/MUC4* (53,3 %) blizky podilu prasnic MUC4"/
MUC4® (46,7 %). V souboru nebyl detekovan jedinec
MUC4%/MUC® genotypu. Frekvence alely MUC* (0,767)
byla zji§téna zna¢né vyssi nez alely MUC® (0,233). V
genu MUC4 u komerc¢nich plemen, resp. jedincti plemene
Pc stanovili VRTKOVA et al. (2007b) srovnatelné
genotypové frekvence, MUC4/MUC4* - 62,4 %, resp. 60
%; MUC4/MUC4®— 28,1 %, resp. 40 % a MUC4®/
MUC4%—~ 9,5 %, resp. 0 %. Frekvenci rezistentni alely
MUC4* uréili u souboru plemennych kanct CBU, CL a D
— 0,52, u chovnych prasnic plemene CBU — 0,52 a
plemene Pc — 0,80. U plemene Pc tedy obdobnou s nasim
zjisténim. Podle CIRERA et al. (2004) se u plemene
landrase objevoval MUC4'/MUC4" genotyp velmi ztidka
(0,2 %), u plemene yorkshire relativné¢ ziidka (20 %) a
velmi odolna k infekci E. coli F4 byla plemena duroc
(88,3 %) a hampshire (97,9 %).

FILISTOWICZ et al. (2006) uvadi, ze frekvence genotypu
MUC4#*/MUC4* u plemen belgickd landrase a duroc
ptekrocila 85 % a u plemene polska landrase jen 16,2 %.

Na 1. vrhu dosahly vysS§iho poctu vSech a ziveé
narozenych selat a dochovanych selat prasnice genotypu
MUC4A/MUC4A, 00,13; 0,32 a 0,54 selat vice ve srovnani
s heterozygotnimi prasnicemi, jak vyplyva z tabulky 2. Na
2. a 3. az 6. vrzich byla vyssi uzitkovost potvrzena u
heterozygotnich prasnic. Vyssi rozdily byly zjistény na 2.
vrzich, a to 0 0,43 vSech a 0,29 Zivé narozenych selat a o
0,27 dochovanych selat vice ve srovnani s recesivné
dominantnimi prasnicemi. Na 3. az 6. vrzich byly
nalezeny diference nizsi, a to o 0,27 vSech a 0,20 ziveé
narozenych selat, resp. o 0,07 dochovanych selat.

U  prasnic MUC4#/MUC4*  byla nameéiena
statisticky prikazné vyssi (P < 0,05) vyska hibetniho
tuku o 0,09 mm, zjistén o 0,83 % vyssi podil svaloviny a
jen nepatrné vyssi primérny denni piirtstek (tabulka 3).
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FILISTOWICZ et al. (2006) prokazali, ze MUC4 lokus
ovlivnil pocet narozenych a dochovanych selat na 2. a 3.
vrhu. Neocekavané vyssi hodnoty pozorovali u prasnic s
genotypy MUC4*/MUC4® (ve shodé s nagimi vysledky) a
MUC45/MUC4®, které jsou nachylné k infekci E. coli
kmene F4.

Gen Mx1

V pfipadé genu Mx/ (tabulka 1) ve sledovaném souboru
velmi vyrazné prevazoval dominantné homozygotni
genotyp (81,3 %), heterozygotni genotyp byl zastoupen
jen u 18,7 % prasnic. Prasnice genotypu MxI"/MxI”
zaznamenany nebyly. Frekvence alely Mx1° (0,907) byla
znaéné vyssi ve srovnani s MxI” alelou (0,093). U
komerénich plemen ve srovnani s plemenem Pc stanovili
VRTKOVA et al. (2007b) genotyp MxI1®/Mx1° — 62,2 %,
resp. 76,4 %; Mx1%/MxI" — 294 %, resp. 182 % a
genotyp MxI"/Mx1” — 8,4 %, resp. 5,4 %. V nasem
sledovani byly frekvence dominantné homozygotniho a
heterozygotniho genotypu obdobné. Frekvenci MxI? alely
uvadi u plemennych kancti (CBU, CL, D) — 0,85 a u
chovnych prasnic plemene CBU — 1,00 a plemene Pc —
0,85. U plemene Pc tedy velmi podobnou hodnotu, jako
v nami sledovaném souboru, tj. 0,91.

V tabulce 2 jsou vyhodnoceny reprodukéni parametry.
Na 1. vrzich se narodilo vice vSech a zivé narozenych
selat prasnicim Mx1%/Mx1”, podatilo se jim i nejvice selat
dochovat. Vyssi diference byly zjistény u zivé narozenych
(0,43) a dochovanych selat (0,49). Na 2. vrzich lepSich
ukazatela dosahly MxI%/Mx1° prasnice. Vys§i rozdily
byly u vSech (0,77) a zivé narozenych selat (0,48). Na 3.
az 6. byl stanoven, stejné jako na 1. vrzich, vy$s§i pocet
selat u prasnic genotypu MxI%/MxI”, nejvétsi rozdil byl u
viech narozenych selat (0,45).U prasnic genotypt MxI°/
Mx1° a Mx1°/Mx1” byly v ukazatelich vlastni uZitkovosti
zjistény zcela minimalni rozdily (tabulka 3).

Ani vysledky LIA ef al. (2010) neprokazaly statisticky
vyznamné asociace mezi Mx1 11-bp polymorfizmem a
pramérnou vyskou hibetniho tuku, podilem svaloviny a
pramémym dennim pfiristkem v testovaném souboru
plemen landrase a yorkshire.
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Tabulka 1. Frekvence genotypii a alel u plemene piestické ¢ernostrakaté (N = 75)

Genotyp N Frekvencee Alela Frekvence
genotypi alel
CRC"/CRC" 74 0,987 CRC" 0,993
CRC"/CRC" 1 0,013 CRC" 0,007
MC4R"/ MC4R" 22 0,293 MC4R? 0,547
MC4R"/ MC4R® 38 0,507 MC4R" 0,453
MC4R®/ MC4R"® 15 0,200
ESR2"/ESR2" 75 1 ESR2* 1
FUTI*/FUTI® 2 0,293 FUTI" 0,147
FUTI®/FUTI® 53 0,707 FUTI® 0,853
MUC4"/ MUC4" 40 0,533 MUC4* 0,767
MUC4'/ MUC4? 35 0,467 MUC4® 0.233
Mx1°/ Mx1° 61 0,813 Mx1° 0,907
Mx1°/ Mx1? 14 0,187 Mx1” 0,093
Tabulka 2. Asociace mezi genotypy a reprodukcnimi znaky u plemene piestické Cernostrakaté
Pocet selat (ks)
Genotyp Vrh N vSech narozenych Zivé narozenych dochovanych
X Sx X Sx X Sx
1. 20 10,23 0,65 10,11 0,61 9,79 0,53
MC4R?/ MC4R* 2. 22 11,14 0,61 10,98 0,56 10,36 0,49
3.-6. 65 11,26 0,28 10,54 0,26 9,31 0,22
1. 34 10,02 0,44 9,62 0,41 8,92 0,36
MC4R*/ MC4R® 2. 37 10,36 0,43 9,98 0,40 9,16 0,35
3.-6. 100 11,18 0,25 10,47 0,23 9,46 0,20
1. 15 10,27 0,63 10,15 0,60 9,31 0,52
MC4R?/ MC4R® 2. 15 11,15 0,65 9,90 0,60 9,03 0,53
3.-6. 27 11,85 0,53 10,93 0,54 9,70 0,42
1. 19 10,03 0,63 9,82 0,59 9,24 0,51
FUTI*/FUTI° 2. 21 11,50 0,59 10,74 0,54 9,85 0,48
3.-6. 46 11,35 0,36 10,72 0,36 9,87 0,32
1. 50 10,32 0,39 10,10 0,37 9,44 0,32
FUTI®/FUTI® 2. 53 10,27 0,40 9,83 0,37 9,19 0,32
3.-6. 146 11,29 0,20 10,51 0,19 9,31 0,16
1. 37 10,24 0,48 10,12 0,45 9,61 0,39
MUC4/ MUC#* 2. 40 10,67 0,48 10,14 0,45 9,38 0,39
3.-6. 96 11,17 0,20 10,46 0,20 9,41 0,19
1. 32 10,11 0,53 9,80 0,50 9,07 0,43
MUC#'/ MUC#® 2. 34 11,10 0,49 10,43 0,45 9,65 0,40
3.—6. 96 11,44 0,28 10,66 0,27 9,48 0,21
1. 56 10,14 0,38 9,74 0,36 9,10 0,31
Mx1°/ Mx1° 2. 60 11,27 0,38 10,52 0,35 9,64 0,31
3.-6. 154 11,21 0,19 10,50 0,19 9,42 0,16
1. 13 10,21 0,69 10,17 0,65 9,59 0,56
Mx1°/ Mx1” 2. 14 10,50 0,66 10,05 0,61 9,39 0,54
3.—6. 38 11,66 0,44 10,79 0,39 9,55 0,33
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Tabulka 3. Asociace mezi genotypy a produkénimi znaky u plemene piestické Cernostrakaté

Primérna vyska Podil Primérny denni
hibetniho tuku svaloviny prirastek
Genotyp N (mm) (%) (@)
X Sx X Sx X Sx
MC4R"/ MC4R* 22 1,11 0,05 58,46 0,50 531,3 7,0
MC4R"/ MC4R® 38 1,07 0,04 58,79 0,36 539,4° 5,1
MC4R®/ MC4R® 15 1,14 0,05 58,38 0,54 518,8° 7,5
FUTIY/FUTI® 22 1,06 0,05 59,15* 0,48 528.8 6,7
FUTI®/FUTI® 53 1,15 0,03 57,944 0,33 530,9 4,7
MUC4Y/ MUC4! 40 1,06° 0,04 58,96 0,39 5345 55
MUC4Y/ MUC4® 35 1,152 0,04 58,13 0,41 5252 5,8
Mx1°/ Mx1° 61 1,10 0,03 58,52 0,28 535,6 3,9
Mx1°/ MxI? 14 1,11 0,05 58,57 0,56 5241 7,8

Hodnoty se stejnymi pismeny jsou statisticky vyznamné; mala pismena P < 0,05; velké4 pismena P < 0,01.

Zaveér

Ve vyhodnoceni asociaci mezi variabilitou genu MCR4,
FUTI, MUC4 a MxI a ukazateli ¢etnosti vrhu nebyly u
prasnic plemene Pc zjistény statisticky vyznamné vlivy. U
prasnic MC4R%/MC4R® byl zaznamenan vyznamné nizsi
(P < 0,05) primérny denni pfirtstek, heterozygotni
genotyp FUTI*/FUTI byl asociovén s vysim (P < 0,01)
podilem svaloviny a u prasnic MUC4Y/MUC4* byla
naméfena nizsi (P < 0,05) vyska hibetniho tuku. Stanoveni
genetické variability genetickych markerd u plemene
prestické ¢ernostrakaté mize slouzit k jeho zlepSeni, i a ke
srovnani jeho proménlivosti s jinymi ptivodnimi plemeny
prasat. Z vysledki je zfejmé, Ze asociace mezi
polymorfizmem a uzitkovosti je potieba nadale sledovat.
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