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Abstract

This study is concerned with the determination frequencies of alleles and proportion of genotypes in the MYOG, MYF6
and MYODI1 genes. 22 pigs of LWp, 24 pigs of LWpxL, 164 pigs of PNx(LWpxL), 70 pigs of (LWsxD)x(LWpxL) and 70
pigs of (LWgxPN)x(LWpxL) was assessed. The allele A was the most detected in the MYOG gene in all groups of animals as
well as the MYODI1 gene except hybrid combination LWpxL genotype. The AB genotype of MYOG gene was most
represented in the LWp, pigs and LWpxL combination. The AA genotype was the most represented for the remaining hybrid
combinations. The BB genotype in the MYF6 gene had the highest proportion in the LW, and also hybrid LWpxL pigs. The
AB genotype was the most prominent of the other hybrid combinations. This genotype was the most detected in the all

groups except (LWgxPN)x(LWpxL).
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Rodina geni MyoD reguluje vyvoj svalovych vlaken
béhem embryonalniho vyvoje jedince. Z tohoto divodu
jsou geny rodiny MyoD povazovany za mozné kandidatni
geny ve vztahu k utvareni svaloviny a nasledné kvalité
masa Te Pas et al.(2004).

Rodina MyoD zahrnuje ¢tyfi pfibuzné geny: MYODI
(MYF3), MYOG (MYF4, myogenin), MYF5 a MYF6
(MRF4, herculin; Verner et al., 2007). Tyto geny koduji
zékladni helix-loop-helix (bHLH) protein (Olson, 1990)
a jsou vyjadfeny pouze v kosterni svaloviné (Wyszynska-
Koko a Kuryl, 2004).

Gen MYODI byl z rodiny gent MyoD identifikovan
jako prvni (Weintraub et al., 1991). Pozd¢ji byl
lokalizovan na chromozomu 2 (Soumilion et al., 1997)
v oblasti 2p1.4-1.7 (Cepica et al., 1999). Dle Kuryl et al.
(2002) zvirata s genotypem BB vykazuji vyss§i procento
svaloviny v JUT ve srovnani se zbyvajicimi genotypy.
Jedinci s genotypem AA maji vysS$i hmotnost masa v kyte.
Verner et al. (2007) zjistili u jedinct s genotypem BB
vys§i obsah intramuskularniho tuku.

Gen MYOG byl lokalizovan na chromozomu 9 v oblasti

9q2.1-2.6 (Ernst et al., 1998).
Bocian et al. (2006) uvadi, ze zvifata s genotypem BB
genu MYOG maji vyssi podil svaloviny v JUT.
Kapelanski et al. (2005) zjistili vyssi procento ztrat
odkapem u zvifat s genotypem AA genu MYOG. U
jedincti s timto genotypem byla zjiSténa také vyssi
hmotnost kyty a peCen¢ (Wyszynska-Koko et al., 2006).

Gen MYF6 byl lokalizovan na patém chromozomu
v oblasti 592.5 v blizkosti genu MYF5 (Vykoukalova et
al., 2003). Verner et al. (2007) nezjistil Zadny vyznamny
vliv genotypl na sledované ukazatele jatecné hodnoty.

Kratochvilova et al. (2009a) zjistili, Ze jedinci
s genotypem AA v genu MYF6 méli vyssi procento
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svaloviny v JUT a nizs§i podil tuku v hlavnich masitych
¢astech v porovnani se zbyvajicimi dvéma genotypy.
Cilem této prace bylo zjistit frekvenci alel a zastoupeni
jednotlivych genotypti gent MYOG, MYF6, MYODI u
hybridnich kombinaci prasat pouzivanych v CR.

Material a metodika

Do studie bylo zahrnuto 22 prasat plemene CBU, 24
prasat hybridni kombinace CBUxCL, 164 prasat hybridni
kombinace (CBUxCL)xPn, 70 prasat hybridni kombinace
(CBUxCL)x(BOxD) a 70 prasat hybridni kombinace
(CBUxCL)x(BOxPn).

Pro stanoveni polymorfismu geni byly vzorky krve
odebrany na jatkdch do zkumavek obsahujici K,EDTA.
DNA byla izolovana proteindzovou metodou dle Nebola
et al. (1994) a pomoci JET Quick (Blood and Cell
Culture) DNA SpinKit — GENOMED. Uchovavana byla
pii -20 °C.

Polymorfismus geni byl stanoven metodou PCR-
RFLP. Polymorfismus genu MYOD1 byl stanoven dle
Knoll et al. (1997), polymorfismus genu MYOG byl
stanoven dle Soumillion et al. (1997) a polymorfismus
genu MYF6 byl urcen dle Vykoukalové et al. (2003).

Vysledky a diskuze

V tabulce ¢ 1. jsou uvedeny zjisténé frekvence alel
jednotlivych genti u sledovaného plemene a hybridd.

U viech sledovanych hybridi a plemene CBU byla u
genu MYOG zjisténa vyssi frekvence alely A oproti alele
B. Nejvyssi Cetnost alely A a zaroven nejnizsi cetnost
alely B byla stanovena u jedincii hybridni kombinace
(CBUxCL)x(BOxD).
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Nejnizsi Cetnost alely A a zaroven nejvyssi Cetnost alely
B byla zji§téna u jedinct plemene CBU (A = 0,64; B =
0,36). U tohoto plemene uvedl podobné zastoupeni alel
genu MYOG (A = 0,62; B= 0,38) Verner et al. (2007). U
kombinaci plemen (CBUxCL)xPn a (CBUxCL)x(BOxPn)
byla shodné zjisténa Cetnost obou sledovanych alel (A =
0,76; B =0,24).

U jedinci plemene CBU a hybridt CBUxXCL a
(CBUxCL)xPn méla alela B genu MYF6 vyssi Getnost nez
alela A. U zbyvajicich hybridi méla naopak alela B nizsi
cetnost nez alela A. V rozporu s timto zjiSténim uvadi
Verner et al. (2007)vyssi zastoupeni alely A u plemene
bilé uslechtilé¢). Kratochvilova et al. (2009b) zjistila
podobnou c¢etnost alel genu MYF6 u hybridni kombinace
(CBUxCL)x(BOxD).

U genu MYODI byla u plemene CBU a vsech
sledovanych hybridt, kromé CBUxCL zjisténa vyssi
frekvence alely A. V rozporu s timto zjisténim Knoll et al.
(1997) uvadi vyssi frekvenci alely B u plemene bilé
uslechtilé (A = 0,41; B = 0,59). U hybridni kombinace
CBUxCL byly obé alely zastoupeny se stejnou Getnosti.

V  tabulce ¢. 2 je uvedeno zastoupeni genotypl
sledovanych genti u plemene CBU a vyse uvedenych
hybridu.

U genu MYOG byl u plemene CBU a hybrida CBUxCL

Tabulka 1. Frekvence alel ve sledovaném souboru

nejvice zastoupen genotyp AB. U zbyvajicich hybridnich
kombinaci byl nejcetnéji zastoupen genotyp AA. Nejméné
zastoupenym genotypem u vSech sledovanych hybridnich
kombinaci a plemene CBU byl genotyp BB. Shodné
Verner et al. (2007) ve své praci uvadi u plemene bilé
uslechtilé jako nejvice zastoupeny genotyp AB, nejméné
zastoupeny pak uvadi genotyp BB.

U genu MYF6 byl nejvice zastoupenym genotypem u
plemene CBU a hybridni kombinace CBUxCL genotyp
BB. Nejméné zastoupeny byl genotyp AA, pficemz u
zminované¢ hybridni kombinace nebyl v souboru
sledovanych zvitat zjistén. Genotyp AA byl také nejméné
zastoupen u hybridni kombinace (CBUxCL)xPn, pii¢emsz
nejvice zastoupen byl u téchto jedincii genotyp AB. Tento
genotyp byl také nejCetnéjsi u zbyvajicich dvou
hybridnich kombinaci, u kterych mél zaroven nejmensi
Cetnost genotyp BB.

U genu MYODI1 byl nejvice zastoupen genotyp AB a to
u plemene CBU i ostatnich hybridnich kombinaci, kromé
kombinace (CBUxCL)x(BOxPn), u které byl nejéetnéji
zastoupen genotyp AA. Nejméné zastoupenym genotypem
u plemene CBU i viech sledovanych hybridnich
kombinaci byl genotyp BB. U hybridni kombinace
CBUxCL mélo spolu s genotypem BB shodné zastoupeni
i genotyp AA.

MYOG MYF6 MYODI1
A B A B A B
CBU 0,64 0,36 0,25 0,75 0,60 0,41
CBUxCL 0,67 0,33 0,04 0,96 0,50 0,50
(CBUxCL)xPn 0,76 0,24 0,46 0,54 0,65 0,35
(CBUxCL)x(BOxD) 0,81 0,19 0,52 0,48 0,54 0,47
(CBUxCL)x(BOxPn) 0,76 0,24 0,54 0,46 0,75 0,25
CBU - &eské bilé uslechtilé; CL — Seska landrase; Pn — pietrain; BO — bilé otcovské; D - duroc
Tabulka 2. Zastoupeni genotypii ve sledovaném souboru (%)
MYOG MYF6 MYOD1
AA AB BB AA AB BB AA AB BB
CBU 31,8 63,6 4,6 10 30 60 33,3 52.4 14,3
CBUxCL 38,1 57,1 4.8 0 7.7 92,3 11,1 77,8 11,1
(CBUxCL)xPn 55,2 41,6 32 4 84,7 11,3 38,3 532 8.5
(CBUxCL)x(BOxD) 70 21,4 8,6 33,9 37,1 29 23,6 59,7 16,7
(CBUxCL)x(BOxPn) 54,7 422 3,1 7.8 922 0 54 42,9 3.1

CBU - ¢eské bilé uslechtilé; CL — Geska landrase; Pn — pietrain; BO — bilé otcovské; D - duroc
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Zavér

Vyssi frekvence alely A byla zjisténa:

o u genu MYOG u vsech sledovanych hybridnich
kombinaci a plemene CBU,

. u genu MYF6 u hybridnich kombinaci (CBUxCL)x
(BOxD) a (CBUxCL)x(BOxPn),

o u genu MYODI u plemene CBU a viech
hybridnich kombinaci mimo kombinace
(CBUXCL), kde byli obé alely zastoupeny stejng.

U genu MYOG byl u plemene CBU a hybridni
kombinace CBUxXCL nejvice zastoupen genotyp AB. U
zbyvajicich hybridnich kombinaci byl nejvice zastoupen
genotyp AA. Nejméné zastoupeny byl ve vSech skupinach
genotyp BB.

U genu MYF6 byl nejvice zastoupen u plemene CBU a
hybridni kombinace CBUxCL genotyp BB. U zbyvajicich
hybridnich kombinaci byl nejéetnéji zastoupen genotyp
AB.

U genu MYOD1 byl nejcetnéji zastoupen genotyp AB a
to u plemene CBU i ostatnich hybridnich kombinaci,
krom& kombinace (CBUxCL)x(BOxPn), u které byl
nejcetnéji zastoupen genotyp AA. U hybridni kombinace
CBUxCL mélo spolu s genotypem BB shodné zastoupeni
i genotyp AA.
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